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Applicant's or agent's file reference 
9366-BioteCon 


irriB PiTPTHiTP ArTimv Notification of Transmittal of International 
*UK r UK IH£.K AC I luiN preliminary Examination Report (Form PCT/IPEA/416) 


International application No. 

PCT/EP98/04510 


International filing date (day/month/year) Priority date {day/month/year) 

21 July 1998 (21,07.1998) 21 July 1997 (21.07.1997) 


International Patent Classification (IPC) or national classification and IPC 
C07H21/00, C12Q 1/68 


Applicant 

BIOTECON GESELLSCHAFT FUR BIOTECHNOLOGISCHE ENTWICKLUNG UND CONSULTING 

MBH 



This international preliminary examination report has been prepared by this International Preliminary Examining 
Authority and is transmitted to the applicant according to Article 36. 



2. This REPORT consists of a total of 



8 



. sheets, including this cover sheet. 



This report is also accompanied by ANNEXES, i.e., sheets of the description, claims and/or drawings which have 
been amended and are the basis for this report and/or sheets containing rectifications made before this Authority 
(see Rule 70.1 6 and Section 607 of the Administrative Instructions under the PCT). 



These annexes consist of a total of. 



17 



sheets. 



3, This report contains indications relating to the following items: 
Basis of the report 
Priority 

Non-establishment of opinion with regard to novelty, inventive step and industrial applicability 
Lack of unity of invention 

Reasoned statement under Article 35(2) with regard to novelty, inventive step or industrial applicability; 
citations and explanations supporting such statement 

Certain documents cited 

Certain defects in the international application 

Certain observations on the international application 



I 


12SI 


II 
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III 
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IV 
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V 




VI 
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VII 




VIII 
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D-80298 Munich, Germany 

Facsimile No. 49-89-2399-4465 


Authorized officer 
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INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 



International application No. 

PCT/EP98/04510 



L Basis of the report 



1 . This report has been drawn on the basis of {Replacement sheets which have been Jumished to the receiving Office in response to an invitation 
under Article 14 are referred to in this report as "originally filed** and are not annexed to the report since they do not contain amendments,): 

I [ the international application as originally filed. 

the description, pages ^"^^ , as originally filed, 

pages , filed with the demand, 

pages , filed with the letter of 

pages , filed with the letter of 



^ the claims, 



Nos. 
Nos. 
Nos, 
Nos. 
Nos. 



1-33 



, as originally filed, 

, as amended under Article 19, 

, filed with the demand, 
, filed with the letter of 
, filed with the letter of 



15 October 1999 (15.10.1999^ 



the drawings. 



sheets/fig 
sheets/fig 
sheets/fig 
sheets/fig 



1/8 - 8/8 



, as originally filed, 
, filed with the demand, 
, filed with the letter of 
, filed with the letter of 



15 October 1999 (15.10.1999) 



2. The amendments have resulted in the cancellation of: 

I I the description, pages 

I I the claims, Nos. „ 

I I the drawings, sheets/fig , 



^ fV] This report has been established as if (some of) the amendments had not been made, since they have been considered 
to go beyond the disclosure as filed, as indicated in the Supplemental Box (Rule 70.2(c)). 



4. Additional observations, if necessary: 



See Supplemen-bal Box 
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I. Basis of the report 



1 • This report has been drawn on the basis of (Replacement sheets which have been fiimished to the receiving Office in response to an invitation 
under Article J 4 are referred to in this report as "originally filed" and are not annexed to the report since they do not contain amendments.): 



3. 



Figures 1 , 9 and 10 are inacimissible under PCT Article 
34 (2) (b) , since they introduce sequences which are not 
included in either the original version of the 
application or the prior art. The sequences depicted in 
the aforementioned figures are only an arbitrary part of 
the sequences filed under the different ^'Accession 
Numbers" with the EMBL. 
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V. Reasoned statement under Article 35(2) with regard to novelty, inventive step or industrial applicability; 
citations and explanations supporting such statement 



Statement 
Novelty (N) 

Inventive step (IS) 
Industrial applicability (lA) 



Claims 
Claims 

Claims 
Claims 

Claims 
Claims 



1-21,27-29,31 



22-26,30,32,33 



8,27,29,31 



1-7,9-26,28,30,32,33 



1-33 



YES 
NO 
YES 
NO 

YES 
NO 



2. Citations and explanations 

Reference is made to the following documents 



Dl: CA-A-2 194 411 (published 6/7/97), same family 
as EP-A-0 786 519, published 30/7/97)^ 
D2 : J. Bacteriology, 17 5, 50 91-96 (1993) (EMBL Acc. 
Number L11530) 

D3: Syst. Appl . Microbiol., 15, 487-501, 1992 (EMBL 
Acc. Number X68425) 

D4: Machatt M.A. et al . , EMBL Acc. Number K01134 
D5: US-A-5 582 975 
D6: WO-A-90/14444 

D7: Green C.J. et al. EMBL Acc, Number L36472 



All citations of Dl refer to document CA-A-2 194 
411, except for those which refer to the sequence 
protocol: these come from EP~A-0 786 519, since the 
IPEA does not have a copy of the sequence protocol 
of CA-A-2 194 411. This report is based on the 
assumption that the sequence protocol in CA is 
identical with that in EP. 



1) The amendments are admissible (PCT Article 34(2) (b) 
(see, however, Box VIII (8)). 
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2) 



The subjects of Claims 1-21 are novel (PCT Article 



33(2)), since none of the available documents 
describes a kit with an oligonucleotide such as that 
referred to in the claims. 

Although Dl claims a kit (Claim 20), it does not 
appear to contain any sequence that overlaps with 
SEQ ID 1. 

3) The fragments mentioned in Dl which overlap with one 
of the sequences described in the present 
application (SEQ ID 3803, 4630, 4751, 4944, 5118, 
5119) are excluded by a disclaimer from the scope of 
protection of Claims 22-26 and 30, 32 and 33 (which 
are dependent on Claims 22-26) . However, owing to 
the lack of clarity of some of the disclaimers 
(regarding the disclosures of documents D2, D3 and 
D7, Figures 7, 9 and 10) (cf. Box VIII, (1)), 
documents D2, D3 and D7 prejudice the novelty of the 
subject matter of Claims 22-26, 30, 32 and 33, since 
they describe a nucleic acid molecule (with a length 
of 3360, 2923 and 13214 nucleotides) that hybridises 
selectively with the RNA or DNA of Staphylococcus 
bacteria and covers the range mentioned in the 
claims. The sequence of the 79-nt probe described 
in D2 is clearly excluded from the scope of 
protection (Figure 8). 

D2 and D3 therefore prejudice the novelty of the 
subject matter of Claims 22-26, 30, 32 and 33 (PCT 
Article 33 (2) ) . 

In addition, D4 discloses a molecule of A. Punctata 
with 109 nucleotides which contain SEQ ID 2. D4 
therefore prejudices the novelty of Claims 30, 32 
and 33 (the new claims do not contain any disclaimer 
relating to this sequence: Figure 9 refers to the 
sequence disclosed in D3) . 
Form PCT/IPEA/409 (Box V) (January 1994) 
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4) 



Claims 1-7, 9-21 and 28 do not involve an inventive 



step (PCT Article 33(3)), 

Either D4 or D5 is regarded as the closest prior 
art . 

Both documents describe nucleic acid molecules from 
the 23s rRNA region of S. Aureus and the use thereof 
for detecting 5. Aureus . 

The problem to be solved by the invention can be 
outlined as follows: the development of an 
alternative method for detecting 5. Aureus (Example 
1 shows clearly that the invention does not address 
the problem of detecting other species of the 
Staphylococcus genus) . 

To solve the aforementioned problem, a person 
skilled in the art would have considered the 
teaching of D2 , since that document describes in 
detail a probe that is suitable for detecting S. 
Aureus (cf. page 5092, right-hand column, lines 25- 
30; Figure 2), the sequence of which is identical to 
the sequence of the nucleotide positions 21-100 of 
the current SEQ ID 1. Although the probe described 
in D2 stems from the 23s rRNA region, which was 
already known to be advantageous from D4 or D5, it 
falls outside of the range selected in the two 
documents . 

Given the above, and since there are no references 
to unexpected effects, the subjects of Claims 1-7, 
9-21 and 28 appear to be obvious. 

In relation to Claims 3 and 28, Example 1 shows that 
the use of SEQ ID 2 (positions 56-73 of SEQ ID 1) 
and SEQ ID 3 (127-149) as primer is advantageous. 
This would, however, support merely the inventive 
step of the fragment from 56 to 14 9. Moreover, 
Claim 28 does not contain any restriction on length. 
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i.e. it also comprises very small oligonucleotides 
(e.g. trinucleotides), which do not provide a 
solution to the problem addressed by the invention. 

5) Claim 8 appears to involve an inventive step. There 
is no reference anywhere to show that a kit 
containing at least one probe with the sequence SEQ 
ID 2f 3 or 4 is particularly advantageous. 
D2 describes a probe that contains the sequence SEQ 
ID 2 (cf . page 5092, column 2, lines 21-27) and is 
identical to nucleotides 21-100 of SEQ ID 1. 
However, 02 does not suggest that a fragment of this 
probe can be used to detect a large number of 5. 
Aureus strains without hybridising with other 
species of the Staphylococous genus (see the results 
shown in Table 1 of the application) . In addition, 
in view of the explanations provided by the 
applicants, the 3' end of the sequence SEQ ID 2 
appears to be of particular importance in 
differentiating 5. Aureus from other Staphylococcus 
species . 

The same arguments apply to Claims 29 and 31, which 
therefore also involve an inventive step. 
The subject matter of Claim 27 also appears to be 
inventive, since none of the search report citations 
refers to the sequence SEQ ID 1 from which the 
inventive oligonucleotides SEQ 3 and 4 stem. 
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VII. Certain defects in the international application 

The following defects in the form or contents of the international application have been noted: 

Contrary to PCT Rule 5- 1(a) (ii) / the description does not 
cite documents D1-D7 nor the relevant prior art disclosed 
therein . 
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VIIL Certain observations on the international application 

The following observations on the clarity of the claims, description, and drawings or on the question whether the claims are fully 
supported by the description, are made: 

1) Claims 1 and 22 are unclear (PCX Article 6) , since 
the sequence of the characterising/claimed molecule 
is not sufficiently defined, as the sequences of the 
different isolats are different. Moreover, not all 
of the sequences in the range of -113 to +58 
mentioned in the claims are Staphylococcus-seleatxve 
(cf. point 3 below). Consequently, mere reference 
to the sequence of a range of a Staphylocoacus- 
isolat is not sufficient for showing a person 
skilled in the art clearly and unambiguously which 
probes are covered by the scope of protection of the 
claims and which are not. To discover this, a 
person skilled in the art would have to repeat all 
the work on which the invention is based, which 
would be seen as an unreasonable expense. 

The aforementioned claims should therefore have been 
deleted or amended by introducing technical features 
of the nucleic acid molecules. 

2) Claim 1 is unclear (PCT Article 6): it refers to a 
kit which is characterised by more ' than 1 nucleic 
acid molecule, yet only one molecule is mentioned in 
Claim 1. To overcome this objection, the claim 
should refer to at least one other nucleic acid 
molecule characterised by technical features, 

3) The oligonucleotide with the sequence SEQ ID 2 does 
not selectively hybridise with a group of bacteria 
of the Staphylococcus genus, since it is also found 
in A. Punctata (cf. Machatt et al,, EMBL Database 
Acc, Number K01134). Claims 8-14 are therefore 
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VIII. Certain observations on the international application 

unclear (PCT Article 6). 



4) Claims 7-10 are unclear (PCT Article 6), since they 
are dependent on Claim 6, but do not contain all of 
its features: Claim 6 clearly refers to a molecule 
with the sequence SEQ ID 1 or with ' the complementary 
sequence thereto, whilst Claims 7-10 refer to 
shorter oligonucleotides . 

5) Claim 20 is superfluous and therefore violates the 
requirements of PCT Article 6, since the kits 
claimed in Claims 15-19 can be used only to 
differentiate the bacteria to be detected from that 
which is not to be detected, by means of a 
difference in at least one nucleotide position, 
since they are characterised simply by a nucleic 
acid molecule. 

Claim 20 should therefore have been deleted- 



6) Claim 21 is unclear (PCT Article 6) , since it refers 
to a "nucleic acid molecule as per Claim 6", yet 
Claim 6 refers to a kit. 



7) Claims 22-25 are unclear (PCT Article 6), since the 
excluded sequences are not identified clearly (cf. 
Figures 7, 9 and 10) . 

8) In addition, the description shows clearly that the 
invention is based only on the detection of 5- 
aureus (Example 1) . Consequently, the 
aforementioned Claims 1 and 22 are also unclear, 
since they refer to molecules which stem from an 
undefined Staphylococcus species, yet Example 1 
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VIII. Certain observations on the international application 

shows clearly that only S. aureus is of interest. 
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VERTRAG UBER DTE INTERNATIONALE ZUSAMMENARBEIT AUF DEM 

GEBIET DES PATENTWESENS 




PCT 

INTERNATIONALER VORLAUFIGER PRUFUN^SBERICHT 

(Artikel 36 und Regel 70 PCT) 



Aktenzeichen des Anmelders oder Anwatts 
9366-BioteCon 


siehe Mitteilung Ober die Obersendung des internationalen 
WEITERES VORGEHEN vorl^ufigen PrOfungsbericht (Formblatt PCT/(PEA/416) 


Intemationates Aktenzeichen 
PCT/EP98/04510 


Internationales Ar\me\<ieda.tum(Tag/1^onat/Jahr) 
21/07/1998 


Prioritatsdatunr) (Tag/Monat/Tag) 
21/07/1997 



Internationale Patentklassification (IPK) oder nationale Klassifikation und IPK 
C07H21/00 



Anm elder 

BIOTECON GESELLSCHAFT at al. 

1 . Dieser internationale vorlaufige PrOfungsbericht wurde von der mit der Internationale vorlSufigen Prufung beauftragte 
Behorde erstellt und wird dem Anmelder gemalB Artikel 36 ubernnittelt. 



2. Dieser BERICHT umfa3t insgesamt 8 Blatter einschlieBiich dieses Deckblatts. 

S AuBerdem liegen denn Bericht ANLAGEN bei; dabei handeft es sich um Blatter mit Beschreibungen, AnsprOchen 
und/oder Zeichnungen, die geandert wurden und diesem Bericht zugrunde liegen, und/oder Blatter mit vor dieser 
Behorde vorgenommenen Berichtigungen (siehe Regel 70.16 und Abschnitt 607 der Venwaltungsrichtlinien zum PCT). 

Diese Aniagen umfassen insgesamt 17 Blatter. 



Dieser Bericht enthalt Angaben zu folgenden Punkten: 
1 S Grundlage des Berichts 



BegrOndete Feststellung nach Artikel 35(2) hinsichtlich der Neuheit, der erfinderische Tatigkeit und der 
gewerbliche Anwendbarkeit; Unterlagen und Erklarungen zur Stutzung dieser Feststellung 



11 


□ 


III 


□ 


IV 


□ 


V 




VI 


□ 


VII 




VIII 





Bestimmte Mangel der internationalen Anmeldung 
Bestimmte Bemerkungen zur internationalen Anmeldung 



Datum der Einreichung des Antrags 
22/02/1999 


Datum der Fertigsteliung dieses Berichts 

2 h. 11. 


Name und Postanschrift der mit der internationalen vorlaufigen 
PrQfung beauftragten Behorde: 

^ Europaisches Patentamt 
/gS) D-80298 Munchen 

C^' Tel. +49 89 2399 - 0 Tx: 523656 epmu d 
Fax: +49 89 2399 - 4465 


Bevollmachtigter Bediensteter /iSoS^flJ^ 
Luzzatto, E (l M j) 

Tel Nr. +49 89 2399 8169 ^-—-^ 



Formblatt PCT/IPEA/409 (Deckblatt) (Januar 1994) 



INTERNATIONALER VORLAUFIGER 
PRUFUNGSBERICHT 



Internationales Aktenzeichen PCT/EP98/0451 0 



I. Grundlage des Berichts 

1 . Dieser Bericht wurde erstellt auf der Grundlage {Ersatzblatter, die dem Anmeldeamt auf eine Aufforderung nach 
Artikel 14 hin vorgelegi wurden, gelten im Rahmen dieses Berichts ais "ursprunglich eingereichV and sind ihm 
nicht beigefugt, weil sie l<eine Anderungen enthalten.): 

Beschreibung, Seiten: 

1-19 ursprungiiche Fassung 

Patentanspruche, Nr.: 

1 -33 eingegangen am 1 8/1 0/1 999 mit Schrelben vom 1 5/1 0/1 999 
Zeichnungen, Blatter: 

1/8-8/8 eingegangen am 18/10/1999 mit Schreiben vom 15/10/1999 



2. Autgrund der Anderungen sind folgende Unterlagen fortgefallen: 

□ Beschreibung, Seiten: 

□ Anspruche, Nr.: 

□ Zeichnungen, Blatt: 

3. la Dieser Bericht ist ohne Berucksichtigung (von einigen) der Anderungen erstellt worden, da diese aus den 

angegebenen Grunden nach Auffassung der Behorde Qber den Offenbarungsgehalt in der ursprunglich 
eingereichten Fassung hinausgehen (Regel 70.2(c)): 

siehe Beiblatt 

4. Etwaige zusatzliche Bemerkungen: 



V. Begrtindete Feststeltung nach Artikel 35(2) hinsichtllch der Neuheit, der erfinderischen Tatigkeit und der 
gewerblichen Anwendbarkeit; Unterlagen und Erklarungen zur Stutzung dieser Feststellung 

1. Feststellung 

Neuheit (N) Ja: Anspruche 1-21,27-29,31 

Nein: Anspruche 22-26,30,32,33 

Erfinderische Tatigkeit (ET) Ja: Anspruche 8,27,29,31 

Nein: Anspruche 1-7,9-26,28,30,32,33 

Gewerbliche Anwendbarkeit (GA) Ja: Anspruche 1-33 

Nein: Anspruche 
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2. Unterlagen unci Erklarungen 
siehe Beiblatt 

VII. Bestimmte Mangel der internationalen Anmeldung 

Es wurde f estgestellt, daB die Internationale Anmeldung nach Form oder inhalt folgende Mangel aufweist: 
siehe Beiblatt 

VIII. Bestimmte Bemerkungen zur internationaien Anmeldung 

Zur Klarheit der Patentanspruche, der Beschreibung und der Zeichnungen oder zu der Frage, ob die Anspruche 
in vollem Umfang durch die Beschreibung gestutzt werden, ist folgendes zu bemerken: 

siehe Beiblatt 
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PUNKTI 

Abbildungen 7, 9 und 10 sind nicht eriaubbar unter Art. 34(2){b) PCT, da sie 
Sequenzen einfuhren, die weder in der ursprungliclien Fassung der Anmeldung noch 
im Stand der Technik zu finden sind. Die in den obengenannten Abbildungen gezeigten 
Sequenzen sind nur ein wiilkurlictier Teil der mit den verschiedenen "Accession 
Numbers" bei EMBL eingereichten Sequenzen. 

PUNKT V 

Es wird auf die folgenden Dokumente verwiesen: 

D1: CA-A-21 94411 (veroffentlicht 6/7/97), gleiche Familie wie EP-A-786519, 
veroff. 30/7/97) * 

D2: J. Bacteriology, 175, 5091-96 (1993) (EMBL Acc. Number L1 1530) 
D3: Syst. Appl. Microbiol., 15, 487-501, 1992 (EMBL Acc. Number X68425) 
D4: Machatt M.A. et al., EMBL Acc, Number K01 134 
D5: US-A-5582975 
D6: WO-A-9014444 

D7; Green C. J. et al., EMBL Acc. Number L36472 

* Alle Zitate von D1 beziehen sich auf die CA-A-21 9441 1 Veroffentlichung, ausser 
denen, die sich auf das Sequenzprotokoll beziehen: Die kommen aus EP-A- 
786519, denn der IPEA stand das Sequenzprotokoll von CA-A-21 9441 1 nicht zur 
Verfugung. Dieser Bericht basiert auf der Vermutung, dass das Sequenzprotokoll 
in CA identisch mit dem in EP ist. 

1) Die Anderungen sind zulassig (Art. 34(2) (b) PCT) (siehe jedoch Punkt VIII (8) 
hierunten). 

2) Der Gegenstand der Anspruche 1-21 ist neu (Art. 33(2) PCT), denn keines der zur 
Verfugung stehenden Dokumente beschreibt ein Kit mit einem Oligonucleotid wie 
das, auf das die Anspruche sich beziehen. 

D1 beansprucht zwar ein Kit (Anspruch 20), das aber anscheinend keine Sequenz 
beinhaltet, die sich mit der SEQ ID 1 uberschneidet. 
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3) Die in D1 erwahnten Fragmente, die sich mit einer der in der jetzigen Anmeldung 
beschriebenen Sequenzen uberschneiden (SEQ ID 3803, 4630, 4751, 4944, 

51 18, 5119) sind durcli einen Disclaimer von der Schutzbreite der Anspruche 22- 
26 und 30, 32 und 33 (die von den Anspruchen 22-26 abhangig sind), 
ausgenommen. Jedoch, wegen der Unklarheit einiger der Disclaimer (bezuglich 
der Offenbarung von Dokumenten D2, D3 und D7, Fig. 7, 9 und 10), (siehe Punkt 
VIII (1) hierunten), sind D2, D3 und D7 fur den Gegenstand der Anspruche 22-26, 
30, 32 und 33 neuheitsschadlich, da sie ein Nucleinsauremolekcil beschreiben (mit 
einer Lange von 3360, 2923 bzw. 13214 Nucleotiden), das selektiv mit RNA oder 
DNA von Stapiiylococcus Bakterien hybridisiert, und den in den Anspruchen 
erwahnten Bereich beinhaltet. Die Sequenz der in D2 beschriebene 79-nt Sonde 
ist klar genug vom Schutzbereich ausgenommen (Fig. 8). 

D2 und D3 nehmen somit die Neuheit des Gegenstand der Anspruche 22-26, 30, 
32 und 33 vorweg (Art. 33(2) PCT). 

Ausserdem offenbart D4 ein Molekiil von A. Punctata mit 109 Nucleotiden, die die 
SEQ ID 2 beinhaltet. D4 nimmt somit die Neuheit der Anpruche 30, 32 und 33 
vorweg (kein Disclaimer bezuglich dieser Sequenz ist in den neuen Anspruchen 
zu finden: Fig. 9 bezieht sich auf die in D3 offenbarte Sequenz). 

4) Anspruche 1-7, 9-21, 28 beruhen auf keiner erfinderischen Tatigkeit (Art. 33(3) 
PCT). 

Als nachster Stand der Technik ist entweder D4 oder D5 zu betrachten. 

Beide Dokumente beschreiben Nucleinsauremoiekule aus dem 23s rRNA Bereich 

von S. Aureus und deren Verwendung zum S. Aureus Nachweis. 

Das von der Erfindung zu losende Problem kann wie folgt geschildert werden: die 

Entwicklung eines alternativen Verfahrens zum Nachweis von S. aureus (dass der 

Nachweis von anderen Spezies der Gattung Staphylococcus kein Teil der 

Aufgabe der Erfindung ist, zeigt Beispiel 1 unzweideutig). 

Urn das obengenannte Problem zu losen, hatte der Fachmann die Lehre von D2 

in Betracht gezogen, denn D2 beschreibt ausfuhrlich eine zum Nachweis von S. 

Aureus geeignete Sonde (siehe S. 5092, rechte Spalte, Z. 25-30, fig. 2), deren 

Sequenz identisch mit der Sequenz der Nucleotidstellen 21-100 der jetzigen SEQ 

ID 1 ist. Die in D2 beschriebene Sonde stammt zwar aus dem 23s rRNA Bereich, 

welcher von D4 oder D5 schon als vorteilhaft bekannt war, aber ausserhalb des 

in den zwei Dokumenten ausgewahlten Bereichs. 
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Angesichts dessen und ohne Hinweise auf unerwartete Wirkungen scheint der 
Gegenstand der Anspruche 1-7, 9-21, 28 naheliegend. 
Bezuglich der Anspruche 3 und 28 zeigt Beispiel 1 , dass die Verwendung von 
SEQ ID 2 (Positionen 56-73 der Sequenz SEQ ID 1) und SEQ ID 3 (127-149) als 
Primer vorteilhaft ist. Das wurde jedoch lediglich die erfinderische Tatigkeit des 
Fragments von 56 bis 149 unterstutzen. Uberdies ist Anspruch 28 nicht begrenzt 
bezuglich der Lange, d.h. er umfasst auch ganz kleine Oligonucleotide (z. B. 
Trinucleotide), die keine Losung der der Erfindung zugrundeliegenden Aufgabe 
darstellen. 

5) Anspruch 8 scheint auf erfinderischer Tatigkeit zu beruhen. NIrgendwo ist ein 
Hinweis darauf zu finden, dass ein Kit, das mindestens eine Sonde mit der 
Sequenz SEQ ID 2, 3 Oder 4 enthalt, besondere Vorteile aufweist. 
D2 beschreibt eine Sonde, die die Sequenz SEQ ID 2 beinhaltet (siehe S. 5092, 
Sp. 2, Z. 21-27), und die identisch mit den Nucleotiden 21-100 der SEQ ID 1 ist. 
Jedoch legt D2 nicht nahe, dass ein Fragment dieser Sonde den Nachweis von 
einer grof3en Anzahl von S. aureus Stammen eriauben konnte, ohne mit anderen 
Spezies der Gattung Staphylococcus zu hybridisieren (siehe die in Tabelle 1 der 
Anmeldung gezeigten Ergebnisse). Ausserdem, angesichts der Erklarungen des 
Anmelders, scheint das S'-Ende der Sequenz SEQ ID 2 besonders wichtig, um S. 
aureus von anderen Staphylococcus Spezies zu unterscheiden. 
Die selben Argumente gelten fur Anspruche 29 und 31. die deswegen auch auf 
erfinderischer Tatigkeit beruhen. 

Auch der Gegenstand des Anspruchs 27 scheint erfinderisch zu sein, denn keines 
der im Recherchenbericht erwahnten Dokumente verweist auf die Sequenz SEQ 
ID 1 , aus der die erfinderischen Oligonucleotide SEQ 3 und 4 stammen. 

PUNKT VII 

Im Widerspruch zu den Erfordernissen der Regel 5.1 a) ii) PCT werden in der 
Beschreibung weder der in den Dokumenten D1-D7 offenbarte einschlagige Stand der 
Technik noch diese Dokumente angegeben. 
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PUNKT VIII 

1) Anspruche 1 und 22 sind unklar (Art. 6 PCT), denn die Sequenz des 
kennzeichnenden/beanspruchten Molekuls ist nicht ausreichend definiert, da sich 
die Sequenzen der verschiedenen Isolate unterscheiden. Uberdies sind nicht alle 
Sequenzen in dem in den Anspruclnen von -113 bis +58 enA/ahnten Bereich fur 
Staphylococcus selektiv (siehe Punkt Vlll(3) unten). Deshalb reicht die blosse 
Verweisung auf die Sequenz eines Bereichs von einem Staphylococcus-lsolat 
nicht, urn dem Fachnnann klare und unzweideutige Hinweise zu geben, weiche 
Sonden sich in der Schutzbreite der Anspruche befinden und weiche nicht. Urn 
das zu wissen, musste er die ganze Arbeit, auf der die Erfindung basiert, 
wiederholen, was als unzumutbarer Aufwand zu betrachten ware. 

Die obengenannten Anspruche hatten deshalb entweder gestrichen oder durch 
der Einfiihrung von technischen Merkmalen der Nukleinsauremolekule geandert 
werden sollen. 

2) Anspruch 1 ist unklar (Art. 6 PCT); er bezieht sich auf ein durch mehr als 1 
Nukleinsauremolekul gekennzeichnetes Kit; jedoch ist im Anspruch 1 nur ein 
Molekul erwahnt. Um diesen Einwand zu beheben hatte der Anspruch sich auf 
mindestens ein weiteres durch technische Merkmale gekennzeichnetes 
Nukleinsauremolekul beziehen sollen. 

3) Das Oligonucleotid mit der Sequenz SEQ ID 2 hybridisiert nicht selektiv mit einer 
Gruppe von Bakterien der Gattung Staphylococcus, da es auch in A. Punctata zu 
finden ist (siehe Machatt et al., EMBL Database Acc. Num. KO1 134). Deswegen 
sind Anspruche 8-14 unklar (Art. 6 PCT). 

4) Anspruche 7-10 sind unklar (Art. 6 PCT), denn sie sind von Anspruch 6 abhangig, 
wobei sie jedoch nicht alle seine Merkmale aufweisen: Anspruch 6 bezieht sich 
eindeutig auf ein Molekul mit der Sequenz SEQ ID 1 oder mit der hierzu 
komplementaren Sequenz, wahrend Anspruche 7-10 sich auf kurzere 
Oligonucleotide beziehen, 

5) Anspruch 20 ist uberflussig und verstosst deshalb gegen die Erfordernisse des 
Art. 6 PCT, denn die in den Anspruchen 15-19 beanspruchten Kits konnen nur 
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verwendet werden, urn die nachzuweisenden Bakterien durch einen Unterschied 
in mindestens einer Nucleotidposition von den nicht-nachzuweisenden zu 
unterscheiden, da sie lediglich von einem Nucleinsauremolekiil gekennzeichnet 
sind. 

Anspruch 20 hatte somit gestrichen werden sollen. 

6) Anspruch 21 ist unklar (Art. 6 PCT), denn er bezieht sich auf ein 
"Nucleinsauremolekiil gennass Anspruch 6", wobei Anspruch 6 sich jedoch auf ein 
Kit bezieht. 

7) Anspruche 22-25 sind unklar (Art. 6 PCT), da die ausgenomnnenen Sequenzen 
nicht deutlich identifiziert sind (siehe Abb. 7, 9 und 10). 

8) Ausserdenn zeigt die Beschreibung deutlich, dass die Erfindung nur auf dem 
Nachweis von S. aureus basiert (beispiel 1). Deswegen sind die obengenannten 
Anspruche 1 und 22 auch unklar, denn sie beziehn sich auf Molekule, die von 
einer undefinierten Staphylococcus Spezies stamnnen, wobei jedoch Beispiel 1 
unzweideutig zeigt, dass nur S. aureus von Interesse ist. 
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Internationale Patentanmeldung PCT/EP 98/04510 
BioteCon GmbH 

Patentanspruche 1 bis 3 3 
gemai3 Art* 34 Kapitel II PCT 

1, Kit zum analytischen Nachweis von Bakterien der Gattung Sta- 
phylococcus^ gekennzeichnet durch mehr als ein Nucleinsauremole- 
kul als Primer und/oder Sonde, wobei mindestens eines der 
Nucleinsauremoleklile selektiv an RNA oder DNA einer Gruppe von 
Bakterien der Gattung Staphylococcus hybridisiert , wobei es min- 
destens 10 auf einanderf olgende Nucleotide des Bereiches zwischen 
-113 und +58 relativ zum 3 ' -Ende der 23S rDNA von einem Staphy- 
lococcus-lsolat oder die zu ihnen komplementaren Nucleotide be- 
inhaltet. 

2. Kit zum analytischen Nachweis von Bakterien der Gattung Sta- 
phylococcus^ gekennzeichnet durch mehr als ein Nucleinsauremole- 
klil als Primer und/oder Sonde, wobei mindestens eines der 
Nucleinsauremolekule selektiv an RNA oder DNA einer Gruppe von 
Bakterien der Gattung Staphylococcus hybridisiert , wobei es min- 
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destens 10 auf einanderf olgende Nucleotide des Bereiches zwischen 
-113 und +58 relativ zum 3 ' -Ende der 23S rDNA von Staphylococcus 
aureus (ATCC 6538) oder die zu ihnen komplementaren Nucleotide 
beinhaltet . 

3. Kit zum analytischen Hachweis von Bakterien der Gattung Sta-- 
phylococcus f gekennzeichnet durch mehr als ein Nucleinsauremole- 
kul als Primer und/oder Sonde, wobei mindestens eines der 
Nucleinsauremolekule selektiv an RNA oder DNA einer Gruppe von 
Bakterien der Gattung Staphylococcus hybridisiert , wobei es min- 
destens 10 auf einanderf olgende Nucleotide des Bereiches von 

(i) Nucleotidposition 54 bis 83 von SEQ ID NO 1 oder 

(ii) Nucleotidposition 100 bis 166 von SEQ ID NO 1 oder 

(iii) den zu (i) oder (ii) komplementaren Sequenzen 
beinhaltet. 

4 . Kit zum analytischen Nachweis von Bakterien der Gattung Sta- 
phylococcus ^ gBkennzelchnet durch mehr als ein Nucleinsauremole- 
kul als Primer und/oder Sonde zum Nachweis der An- oder Abwesen- 
heit von Bakterien, welche einer Gruppe von Bakterien der Gat- 
tung Staphylococcus angehoren, wobei mindestens eines der 
Nucleinsauremolekule die Unterscheidung von nachzuweisenden Bak- 
terien und nicht-nachzuweisenden Bakterien mittels Verfahren der 
Nucleinsaureamplif ikation und/oder Nucleinsaurehybridisierung 
unter geeigneten Reaktionsbedingungen ermoglicht und wobei diese 
unterscheidung durch eine unterschiedliche Nucleinsauresequenz 
der genomischen DNA und/oder RNA von nachzuweisenden gegenliber 
nicht-nachzuweisenden Bakterien an mindestens einer Basenpositi- 
on im Bereich der SEQ ID NO: 1 oder der hierzu komplementaren 
Sequenz moglich ist. 

5. Kit zum analytischen Nachweis von Bakterien der Gattung Sta- 
phylococcus gekennzeichnet durch mehr als ein Nucleinsauremole- 



kul als Primer und/oder Sonde zum Nachweis der An- oder Abwesen- 
heit von Bakterien, welche einer Gruppe von Bakterien der Gat- 
tung Staphylococcus angehoren, wobei mindestens eines der 
Nucleinsauremolekule die Unterscheidung von nachzuweisenden Bak- 
terien und nicht-nachzuweisenden Bakterien mittels Verfahren der 
Nucleinsaurehybridisierung und/oder Nucleinsaureamplif ikation 
unter an sich bekannten Reaktionsbedingungen ermoglicht und wo- 
bei diese Unterscheidung durch eine unterschiedliche Nucleinsau- 
resequenz der genomischen DNA und/oder RNA von nachzuweisenden 
gegenliber nicht-nachzuweisenden Bakterien an mindestens einer 
Basenposition in 

(i) dem Bereich 54 bis 83 von SEQ ID NO 1 oder 

(ii) dem Bereich 100 bis 166 von SEO ID NO 1 oder 

(iii) der zum Bereich gemaB (i) oder (ii) komplementaren Se- 
quenz 

moglich ist. 

6. Kit nach Anspruch 5, gekennzeichnet durch ein Nucleinsauremo- 
lekul, das die SEQ ID NO 1 oder die hierzu komplementare Sequenz 
besitzt . 

7. Kit nach Anspruch 6^ geKBnnzelchnet durch ein Nucleinsauremo- 
leklil mit gegenuber einem Nucleinsauremolekul gemaB Anspruch 6 
verkurzter Sequenz, und zwar 

(i) einer Sequenz des Bereichs oder im Bereich der 
Nucleotidpositionen 54 bis 83 oder 

(ii) einer Sequenz des Bereichs oder im Bereich der 
Nucleotidpositionen 100 bis 166 oder 

(iii) einer Sequenz, die zu einer Sequenz gemaB (i) oder (ii) 
komplementar ist. 
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8. Kit nach Anspruch 6, gekennzeichnet durch ein Nucleinsauremo- 
lekul mit gegenliber einem Nucleinsauremolekul gemaB Anspruch 6 
verkurzter Sequenz , namlich 

(i) der SEQ ID NO 2 oder 

(ii) der SEQ ID NO 3 oder 

(iii) der SEQ ID NO 4 oder 

(iv) der zu (i)> (ii) und (iii) jeweils komplementaren Sequenz, 

9. Kit nach einem der vorhergehenden Ansprliche^ gekennzeichnet 
durch ein Nucleinsauremolekul, das von einem Nucleinsauremolekul 
gemaJ3 einem der vorhergehenden Ansprliche abweicht, jedoch hin- 
sichtlich seiner Sequenz bei mindestens 10 auf einanderf olgenden 
Nucleotiden seiner Nucleotidkette 

(i) mit dem Nucleinsauremolekul gema/3 einem der vorhergehen- 
den Ansprliche identisch ist oder 

(ii) in 9 von 10 auf einanderf olgenden Nucleotiden mit dem 
Nucleinsauremolekul gemai3 einem der vorhergehenden Ansprli- 
che ubereinstimmt oder 

(iii) in 8 von 10 auf einanderf olgenden Nucleotiden mit dem 
Nucleinsauremolekul gema/3 einem der vorhergehenden Anspru- 
che ubereinstimmt oder 

(iv) zu mindestens 90 % mit dem Nucleinsauremolekul gema/3 ei- 
nem der vorhergehenden Ansprliche homolog ist. 

10. Kit nach Anspruch 9, dadurch gekennzeichnet ^ da/3 das 
Nucleinsauremolekul 10 bis 250 und vorzugsweise 15 bis 30 
Nucleotide lang ist, insbesondere dadurch gekennzeichnet, da/3 es 
das Nucleinsauremolekul mit der Sequenz SEQ ID NO 5 ist- 

11. Kit nach einem der vorhergehenden Ansprliche, dadurch ge- 
kennzeichnet, da/3 das Nucleinsauremolekul einzelstrangig oder 
doppelstrangig vorliegt . 
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12. Kit nach einem der vorhergehenden Ansprliche, dadurch gre- 
kennzBxchnet, daJ3 das Nucleinsauremoleklil 

(i) als DNA Oder 

(ii) als (i) entsprechende RNA oder 

(iii) als PNA vorliegt, 

wobei das Nucleinsauremoleklil gegebenenf alls in einer fur analy- 
tische Nachweisverf ahren , insbesondere auf Basis von Hybridi- 
sierung und/oder Ainplif izierung, an sich bekannten Weise modi- 
f iziert ist . 

13. Kit nach Anspruch 12, dadurch gekennzexchnet, daB das 
Nucleinsauremoleklil dadurch modifiziert ist, daJ3 bis zu 10 % der 
Nucleotide, insbesondere 1 oder 2 Nucleotide, durch flir Sonden 
und/oder Primer an sich bekannte analoge Bausteine ersetzt sind, 
insbesondere durch Nucleotide, die bei Bakterien nicht natlirlich 
vorkommen • 

14. Kit nach Anspruch 12 oder 13, dadurch gekennzeichnet, daB 
das Nucleinsauremoleklil dadurch oder zusatzlich dadurch modifi- 
ziert bzw. markiert ist, daB es in einer fur analytische Nach- 
weisverf ahren an sich bekannten Weise ein oder mehrere radioak- 
tive Gruppen, farbige Gruppen, f luoreszierende Gruppen, Gruppen 
zur Immobilisierung an fester Phase und/oder Gruppen fur eine 
indirekte oder direkte Reaktion, insbesondere eine enzymatische 
Reaktion, aufweist, insbesondere mit Hilfe von Antikorpern, An- 
tigenen, Enzymen und/oder Substanzen mit Affinitat zu Enzymen 
Oder Enzymkomplexen, oder daB es in einer flir analytische Nach- 
weisverf ahren an sich bekannten Weise andersartig modifizierte 
bzw. modif izierende Gruppen aufweist. 

15. Verwendung eines Kits gemaB einem der vorhergehenden Ansprli- 
Che zum Nachweis der An- oder Abwesenheit von Bakterien, welche 
einer Gruppe von Bakterien der Gattung Staphylococcus angehoren. 



16. Verwendung nach Anspruch 15^ dadurch gekennzeichnet^ daB die 
Gruppe von Bakterien der Gattung Staphylococcus verschiedene 
Stamme von Staphylococcus aureus umfaBt, 

17. Verwendung nach Anspruch 16, dadurch g&kennzeichnet, dai3 es 
sich bei der Gruppe von Bakterien der Gattung Staphylococcus 
ausschlieBlich urn Staphylococcus aureus-Stamme handelt. 

18. Verwendung nach einem der Ansprliche 15 bis 17, dadurch ge- 
kennzeiohnet f daJ3 man eine Nucleinsaurehybridisierung und/oder 
eine Wucleinsaureamplif ikation durchfuhrt. 

19. Verwendung nach Anspruch 18, dadurch gekennzBxahnet , da/3 man 
eine Polymerase -Kettenreakt ion als Nucleinsaureamplif ikation 
durchfuhrt* 

20. Verwendung nach einem der Ansprliche 15 bis 19, dadurch ge- 
kennzeichnetr dai3 man den Nachweis dadurch durchfuhrt, daB man 
die nachsuweisenden Bakterien von nicht-nachzuweisenden Bakte- 
rien anhand von Unterschieden der genomischen DNA und/oder RNA 
an mindestens einer Nucleotidposition im Bereich eines Nuclein- 
sauremoleklils gemaB einem der Ansprliche 1 bis 14 unterscheidet . 

21. Verwendung nach Anspruch 20, dadurch gBkonnzeiohnet , daB man 
anhand von Unterschieden im Bereich eines Nucleinsauremolekiils 
gemaB Anspruch 6 unterscheidet. 

22. Nucleinsauremolekul, welches selektiv an RNA oder DNA einer 
Gruppe von Bakterien der Gattung Staphylococcus hybridisiert , 
dadurch gekennzeichnet , daB es mindestens 10 auf einanderf olgende 
Nucleotide des Bereiches zwischen -113 und +58 relativ zum 3'- 
Ende der 23S rDNA von einem Staphylococcus-Isolat oder die zu 
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ihnen komplementaren Nucleotide beinhaltet, ausgenommen ein 
Nucleinsauremolekiil, das eine Sequenz gemaB Figur 1 bis 10 be- 
sitzt • 

23. Nucleinsauremoleklil , welches selektiv an RNA oder DNA einer 
Gruppe von Bakterien der Gattung Staphylococcus hybridisiert , 
dadurch gekennzeichnet , daB es mindestens 10 auf einanderf olgende 
Nucleotide des Bereiches zwischen -113 und +58 relativ zum 3'- 
Ende der 23S rDNA von Staphylococcus aureus (ATCC 6538) oder die 
zu ihnen komplementaren Nucleotide beinhaltet^. ausgenommen ein 
Nucleinsauremoleklil, das eine Sequenz gemaB Figur 1 bis 10 be- 
sitzt . 

24. Nucleinsauremolekul , welches selektiv an RNA oder DNA einer 
Gruppe von Bakterien der Gattung Staphylococcus hybridisiert , 
dadurch gekennzeichnet , da/3 es mindestens 10 auf einanderf olgende 
Nucleotide des Bereiches von 

(i) Nucleotidposition 54 bis 83 von SEQ ID NO 1 oder 

(ii) Nucleotidposition 100 bis 166 von SEQ ID NO 1 oder 

(iii) den zu (i) oder (ii) komplementaren Sequenzen 
beinhaltet, ausgenommen ein Nucleinsauremoleklil , das eine Se- 
quenz gemaB Figur 1 bis 10 besitzt. 

25. Nucleinsauremoleklil zum Nachweis der An- oder Abwesenheit 
von Bakterien welche einer Gruppe von Bakterien der Gattung 
Staphylococcus angehoren, dadurch gekennzeichnet , daB es die Un- 
terscheidung von nachzuweisenden Bakterien und nicht- 
nachzuweisenden Bakterien mittels Verfahren der Nucleinsaurehy- 
bridisierung und/oder Nucleinsaureamplif ikation unter geeigneten 
Reaktionsbedingungen ermoglicht und diese Unterscheidung durch 
eine unterschiedliche Nucleinsauresequenz der genomischen DNA 
und/oder RNA von nachzuweisenden gegenliber nicht-nachzuweisenden 
Bakterien an mindestens einer Basenposition im Bereich der SEQ 




ID NO: 1 Oder der hierzu komplementaren Sequenz moglich ist, 
ausgenommen ein Nucleinsauremoleklil , das eine Sequenz gemai3 Fi- 
gur 1 bis 10 besitzt, 

26. Nucleinsauremolekiil zum Nachweis der An- oder Abwesenheit 
von Bakterien, welche einer Gruppe von Bakterien der Gattung 
Staphylococcus angehoren, dadurch gekennzeichnet , daJ3 es die Un 
terscheidung von nachzuweisenden Bakterien und nicht- 
nachzuweisenden Bakterien mittels Verfahren der Nucleinsaurehy- 
bridisierung und/oder Nucleinsaureamplif ikation unter an sich 
bekannten Reaktionsbedingungen ermoglicht und diese Unterschei- 
dung durch eine unterschiedliche Nucleinsauresequenz der genomi 
schen DNA und/oder RNA von nachzuweisenden gegeniiber nicht-nach 
zuweisenden Bakterien an mindestens einer Basenposition in 

(i) dem Bereich 54 bis 83 von SEQ ID NO 1 oder 

(ii) dem Bereich 100 bis 166 von SEQ ID NO 1 oder 

(iii) der zu (i) oder (ii) komplementaren Sequenz 

moglich ist, ausgenommen ein Nucleinsauremolekiil^ das eine Se- 
quenz gemaB Figur 1 bis 10 besitzt. 

27. Nucleinsauremolekul , dadurch gekennzelchnetr daJ3 es die SEQ 
ID NO 1 oder die hierzu komplementare Sequenz besitzt, 

28. Nucleinsauremolekiil mit gegeniiber einem Nucleinsauremolekiil 
gemaJ3 Anspruch 2 7 verklirzter Sequenz, und zwar 

(i) einer Sequenz des Bereichs oder im Bereich der 
Nucleotidpositionen 54 bis 83 oder 

(ii) einer Sequenz des Bereichs oder im Bereich der 
Nucleotidpositionen 100 bis 166 oder 

(iii) einer Sequenz, die zu einer Sequenz gemaB (i) oder (ii) 
komplementar ist. 
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29. Nucleinsauremoleklil mit gegenuber einem Nucleinsauremolekul 
gemaB Anspruch 27 verklirzter Sequenz, namlich 

(i) der SEQ ID NO 3 oder 

(ii) der SEQ ID NO 4 oder 

(iii) der zu (i) und (ii) jeweils komplementaren Sequenz. 

30. Nucleinsauremolekul, dadurch gekennzelchnet , daB es hin- 
sichtlich seiner Sequenz bei mindestens 10 auf einanderf olgenden 
Nucleotiden seiner Nucleotidkette 

(i) mit einem Nucleinsauremolekul gemaB einem der Ansprliche 22 
bis 29 identisch ist oder 

(ii) in 9 von 10 auf einanderf olgenden Nucleotiden mit einem 
Nucleinsauremolekul gemaB einem der Ansprliche 22 bis 29 
libereinstimmt oder 

(iii) in 8 von 10 auf einanderf olgenden Nucleotiden mit einem 
Nucleinsauremolekul gemaB einem der Anspriiche 22 bis 29 
ubereinstimmt oder 

(iv) zu mindestens 90 % mit einem Nucleinsauremolekul gemaB ei- 
nem der Anspriiche 22 bis 29 homolog ist. 

31. Nucleinsauremolekul, dadurch gekennzeichnet ^ daB es die SEQ 
ID NO 5 Oder die hierzu komplementare Sequenz besitzt, 

32. Nucleinsauremolekul nach einem der Ansprliche 22 bis 30, da- 
durch gekennzeichnet, daB es 10 bis 250 und vorzugsweise 15 bis 
30 Nucleotide lang ist, 

33. Nucleinsauremolekul nach einem der Ansprliche 22 bis 32, da- 
durch gekennz&ichnet , daB das Nucleinsauremolekul einzelstrangig 
Oder doppelstrangig vorliegt. 
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a;, / 

TAGTCACCAG ACATATGAAT GTAATTTATA CATTCAAAAC TAGATAGTAA 

GTAAAAGTGA 60 

TTTTGCTTCG CAAAACATTT ATTTTGATTA AGTCTTCGAT CGATTAGTAT 

TCGTCAGCTC 120 

CACATGTCAC CATGCTTCCA CCTCGAACCT ATTAACCTCA TCATCTTTGA 

GGGATCTTAT 180 

AACCGAAGTT GGGAAATCTC ATCTTGAGGG GGGCTTCATG CTTAGATGCT 

TTCAGCACTT 240 

ATCCCGTCCA CACATAGCTA CCCAGCTATG CCGTTGGCAC GACAACTGGT 

ACACCAGAGG 300 

TATGTCCATC CCGGTCCTCT CGTACTAAGG ACAGCTCCTN TCAAATTTCC 

TACGNCCANG 360 



ACGGATAGGG ACCGAACTGT TTTCACGACG GTNCTGAACC 



400 



TCGACTACCA TCGACGCTAA GGAGCTTAAC TTCTGTGTTC GGCATGGGAA 

CAGTGTGACT 60 

CCTTGCTATA GTCACCAGAC ATATGAATGT AATTATACAT TCCAAACTAG 

ATAGTAAGTA 120 

AAAGTGATTT GCTTCGCCAA ACATTTATTT TGATTAAGTC TTCGATCGAT 

TAGTATTCGT 180 

CAGCTCCACA TGTCACCATG CTTCCANCTN GAA 213 



3// 



Hi- J 

i 

ATTCGTCAGC TCCACATGTC ACCATGCTTC CACCTCGAAC CTATTAACCT 

CATCATCTTT 60 

GAGGGATCTT ATAACCGAAG TTGGGAAATC TCATCTTGAG GGGGGTTCAT 

GCTAGATGCT 120 

TCAGACTATC CCGTCCACAC ATGTAACCAG NATGCGTGGA CGCATGGAAC 

AGGGATGTCA 180 



TCCG 



184 



'i/i 



CCCGTGAAAG ATGATGAGGT TAATAGGTTT GAGGTGGAAG CATGGTGACA 
TGTGGAGCGT 60 

GACGAATACG TAATTGA 77 



Ay. r 



CGAATACTAA TCGATCGAAG ACTTAATCAA AATAAATGTT TTGCGACNAA 
50 



m # 



AATCGTCGAA ACTTAATCAA AATAAATGTT TTGCGACAAA TCACTTTTAC 
TTACTATCTA 60 



10 20 30 40 50 60 



TTTCCCAACTTCGGTTATAAGATCCCTCAAAGATGATGAGGTTAATAGGTTCGAGGTGGA 

IlilllllMJIIIIIIIIMIIIIIMIIIMIIIilll 

GATCCCTCAAAGATGATGAGGTTAATAGGTTCGAGGTGGA 
. 10 2 0 30 / 40 



70 80 90 100 110 120 

AGCATGGTGACATGTGGAGCTGACGAATACTAATCGATCGAAGACTTAATCAAAATAAAT 
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(Artikel 18 sowie Regein 43 und 44 PCT) 



Aktenzeichen des Anmetders Oder Anwalts 

9366-BioteCon 


WEITERES siehe Mitteilung Ober die Ubermittlung des internationalen 

Recherchenbenchts (Formblatt PCT/IS A/220) sowie, soweit 
VORGEHEN zutreffend, nachsteiiender Punkt 5 


internationales Aktenzeichen 

PCT/EP 98/04510 


Internationales Anmeldedatum 
(Tag/Monat/Jahr) 

21/07/1998 


(Fruhestes) Prioritatsdatum (Tag/Monat/Jahr) 

21/07/1997 


Anmelder 

BIOTECON GESELLSCHAFT et a] . 



Dieser internationaie Recherche nbericht wurde von der Internationalen Recherchenbehorde ersteiit und wird dem Anmelder gemaB 
Artikel 18 Obermittelt Eine Kopie wird dem Internatlonaien Buro Obermittelt 

Dieser int&mattonale Recherche nbericht umfaBt insgesamt _A Blatter. 

[X] Daruber hinaus liegt ihm jeweils eine Kopie der in diesem Bericht genannten Untertagen zum Stand der Technik bet. 



1. Grundlagedes Behchts 

a. Hinsichtlich der Sprache ist die internationaie Recherche auf der Grundlage der internationalen Anmeldung in der Sprache 
durchgefuhrt worden, in der sie eingereicht wurde, sofern unter diesem Punkt nichts anderes angegeben ist 

I I Die internationaie Recherche ist auf der Grundlage einer bei der Behorde eingereichten Ubersetzung der internationalen 
Anmeldung (Regei 23.1 b)) durchgefuhrt worden. 

b. Hinsichtlich der in der internationalen Anmeldung offenbarten Nucleotid- und/oder Aminosauresequenz ist die internationaie 
Recherche auf der Grundlage des Sequenzprotokolls durchgefuhrt worden, das 

I I in der internationalen Anmeldung in Schriflicher Form enthalten ist. 

zusammen mit der internationalen Anmeldung in computerlesbarer Form eingereicht worden ist. 
bei der Behorde nachtraglich in schriftiicher Form eingereicht worden ist. 
bei der BehOrde nachtraglich in computerlesbarer Form eingereicht worden ist 
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Die Erkiarung, daB das nachtraglich eingereichte schriftliche Sequenzprotokoll nicht uber den Offenbarungsgehalt der 
internatlonaien Anmeldung im Anmeldezeitpunkt hinausgeht, wurde vorgelegt. 

pT] Die ErklSrung, daB die in computerlesbarer Form erfaBten informationen dem schriftlichen Sequenzprotokoll entsprechen, 
wurde vorgelegt. 

I I Bestimmte Ansprtiche haben sich als nicht recherchierbar erwiesen (siehe Feld I). 
[~j IWangelnde EinheitUchkeit der Erfjndung (siehe Feld II). 



4. Hinsichtlich der Bezetchnung der Erfindung 

I I wird der vom Anmelder eingereichte Wortiaut genehmigt. 
pT) wurde der Wortiaut von der Behorde wie foigt festgesetzt: 

STAPHYLOCOCCUS-SPEZIFISCHES NUCLEINSAUREMOLEKUL , KIT UND VERWENDUNG 
NUCLEINSAUREMOLEKUL, NUCLEINSAUREMOLEKUL, KIT UND VERWENDUNG 

5. Hinsichtlich der Zusammenfassung 

wird der vom Anmelder eingereichte Wortiaut genehmigt. 

wurde der Wortiaut nach Regel 38.2b) in der in Feld HI angegebenen Fassung von der Behorde festgesetzt. Der 
I I Anmelder kann der Behorde innerhalb eines Monats nach dem Datum der Absendung dieses internationalen 
Recherchenberichts eine Stellungnahme vorlegen. 



Folgende Abbildung der Zeichnungen ist mit der Zusammenfassung zu veroffentlichen: Abb. Nr. 

I I wie vom Anmelder vorgeschlagen [X] 
I I weil der Anmelder selbst keine Abbildung vorgeschlagen hat 
I I weil diese Abbildung die Erfindung besser kennzeichnet 



keine der Abb. 
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A. KLASSIFIZIERUNG DES ANMELDUNGSGEGENSTANDES 

IPK 6 C12Q1/68 



Nach der Internationalen Patentklassifikation (IPK) Oder nach der nationaien Kiassifikation und der IPK 



B. RECHERCHIERTE GEBIETE 



Recherchierter Mindestprufstoff (Kiassifikationssystem und Klassifikationssynnbole ) 

IPK 6 C12Q 



Recherchierte aber nicht zum Mindestprufstoff geh6rende Veroffentlichungen, soweit diese unter die recherchierten Gebiete fallen 



Wahrend der internationalGn Recherche konsultierte elektronische Datenbank (Nanne der Datenbank und evtl. verwendete Suchbegriffe) 



C. ALS WESENTLICH ANGESEHENE UNTERLAGEN 



Kategorie" 


Bezeichnung der Veroffentlichung, soweit erforderlich unter Angabe der in Betracht kommenden Telle 


Betr. Anspruch Nr. 
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DATABASE EMBL(EMPRO) 


1-6,9-14 




EMBL, Heidelberg 






Accession Number: L36472, 






17. November 1994 






C.J.GREEN ET AL.: "An unusual rRNA-tRNA 






gene organisation in S. aureus" 






XP002088806 






EMBL Nucleotide sequence 






siehe Zusammenf assung 
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Welter© Veroffentlichungen sind der Fortsetzung von Feld C zu 
entnehmen 



Siehe Anhang Patentfamilie 



° Besondere Kategorien von angegebenen Veroffentlichungen ; 

"A" Verdffenttichung, die den allgemeinen Stand der Techntk deftniert, 
aber nicht ats besonders bedeutsam anzusehen ist 

"E" alteres Dokunnent, das jedoch erst am oder nach dem internationalen 
Anmeldedatum veroffentlicht worden ist 

"L" Veroffentlichung, die geeignet ist, einen Prioritatsanspruch zwetfethaft er- 
scheinen zu lassen, Oder durch die das Veroffentlichungsdatum einer 
anderen im Recherchenbericht genannten Veroffentlichung belegt werden 
soil Oder die aus einem anderen besonderen Grund angegeben Ist (wie 
ausgefuhrt) 

"O" Veroffentlichung, die sich auf eine mOndliche Offenbarung, 

eine Benutzung, eine Ausstellung oder andere Maf3nahmen bezieht 
"P" Veroffentlichung, die vor dem intemationalen Anmeldedatum, aber nach 



"T" Spate re Veraffentlichung, die nach dem internationalen Anmeldedatum 
Oder dem Prioritatsdatum veroffentlicht worden ist und mit der 
Anmeldung nicht kollidiert, sondern nur zum Verstandnis des der 
Erfindung zugrundeliegenden Prinzips oder der Ihr zugrundeliegenden 
Theorle angegeben ist 

"X" Veroffentlichung von besonderer Bedeutung; die beanspruchte Erfindung 
kann allein aufgrund dieser Veroffentlichung nicht als neu oder auf 
erf I nde rise her Tatigkeit beruhend betrachtet werden 

"Y" Veroffentlichung von besonderer Bedeutung; die beanspruchte Erfindung 
kann nicht als auf erfinderischer Tatigkeit beruhend betrachtet 
werden, wenn die Veroffentlichung mit einer oder mehreren anderen 
Veroffentlichungen dieser Kategorie in Vertoindung gebracht wird und 
diese Verbindung fOr einen Fachmann naheliegend ist 

"&" Veroffentlichung, die Mitglied derselben Patentfamilie ist 



Datum des Abschiusses der internationalen Recherche 

29, April 1999 


Absendedatum des internationalen Recherchenberichts 

20/05/1999 


Name und Postanschrlft der Internationalen Recherchenbehorde 
Europalsches Patentamt, P.B. 5818 Patentlaan 2 
NL - 2280 HV Rijswijk 
Tel. (+31-70) 340-2040, Tx. 31 651 epo nl. 
fax: (+31-70) 340-3016 


Bevollmachtigter Bediensteter 
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